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Todos los tRNA tienen dos funciones: estar unidos a un aminoacido particular y a
un par de bases con un codén en el RNAm, para poder agregar el aminoacido a
una cadena peptidica creciente.

Cada molécula de tRNA es reconocida por una sola de las 20 aminoacil-tRNA
sintetasas. De modo similar cada una de estas enzimas une s6lo uno de los 20
aminoéacidos a un tRNA particular, para formar un aminoacil-tRNA.

Se han identificado 30-40 tRNA diferentes en células bacterianas y hasta 50-100
en células animales y vegetales.

Muchos aminoacidos tienen méas de un tRNA al que se pueden fijar; ademas
muchos tRNA se pueden fijar a mas de un codon.

La mayoria de los aminoacidos son codificados por mas de un codoén, lo que
requiere tRNA capaz de reconocer mas de un codon.

Cada una de las 20 sintetasas diferentes reconoce un aminoacido y todos los
tRNA compatibles o analogos.

Estas enzimas acoplantes unen el aminoacido al hidroxilo 2°0 3~ libre de la
adenosina en el 3" terminal de las moléculas de tRNA, mediante una reacciéon de
dos pasos que requiere ATP.

Alrededor de la mitad de las aminoacil-tRNA sintetasas transfieren el grupo
aminoacilo al hidroxilo 2”de la adenosina terminal (clase 1), y alrededor de la
mitad lo trasnfiere al hidroxilo 37 (clase 2).

En esta reaccion el aminoacido se une al tRNA mediante un enlace de alta
energia (enlace activado). La energia de este enlace luego induce la formacion
de enlaces peptidicos entre aminoacidos adyacentes en una cadena polipeptidica
en crecimiento.

La reaccion global es:
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mMRNA encoding a cytosolic protein
remains free in cytosol
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a) Point mutations and small deletions

z lle Ala Asn-C

mRNA 5'-UUU CGA UGG AUA GCC AAU-3'
DNA 3-AAA GCT ACC TAT CGG TTASB'
5-TTT CGA TGG ATA GCC AATS'

5-TTH CGA TGG ATA GCC AAT-3'

ense
9~ GCT ACC TAT CGG TTASG'
Arg Trp lle  Ala AsnC

N-
nsense
3-AAA GCT TAT CGG TTA-5'

5-TTT CGA ATA GCC AAT 2’
N-Phe Arg

ameshift by addition
3-AAA GCT ACC A TCG GTT A5’
T AGC CAA T-3
Ser. Gln.

B-TTT CGA TGG
N-Phe Arg Trp

ameshift by deletion

3-AAA MCCT ATC GGT TAB'
5-TTT GGA TAG CCA AT-3'
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